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INTRODUCCION

OBIJETIVO

El glioblastoma multiforme (GBM) es el tumor cerebral maligno mas comun que existe. Los El objetivo de nuestro estudio es investigar los mecanismos subyacentes por los cuales las
pacientes que padecen esta neoplasia maligna tienen una tasa de supervivencia media de MSC podrian ejercer efectos beneficiosos en el GBM, prestando especial atencion a la
aproximadamente 12 meses. Los tratamientos actuales para GBM son la cirugia, la remodelacion de la matriz extracelular.

radioterapia y la quimioterapia, pero estos tratamientos no ofrecen una solucion definitiva.
En este contexto, la terapia celular basada en células madre mesenquimales (MSC) ha
surgido como una alternativa prometedora para mejorar la supervivencia de los pacientes.

METODOS

Iryecoidn subcutanes de Secciones de tejido de tumores m
células de glioma UB7, células

Con Inclusion de parafina

UB7 en presencia de MSC o P |
Células UST en presendia de N 5 \,//
MSC pretratadas ‘//“‘ : Analisis de RNA-Seq

\ Céiras MSC ‘

_ | Células U3? ) .
N o » Niveles de expresion de genes implicados

Tincion Sirius R""’ °":"°‘:;’_""" £ . en 1a remodelacion de 1a matriz
¢ conteniio 0¢ fores 0e Colgend extracelular en las células US7

rF 4 /'
=4
4 Céllas MSCpret
) ,‘ gRT-PCR
"4 . | Céiutasu®y | ‘
....... § | | SRS RE Validar resultados RNA-Seq

Sistema de cocultivo transwell

/

Extirpacion del tumor

RESULTADOS
La cuantificacion de la deposicion de colageno en tumores subcutaneos mostré una Genes con expresién diferencial significativa
tendgnua a disminuir er-m el grupo U87 + MS.Cpret. En el analisis de RNA-Sg}q, o!otuwmps us7+msc TR Mmp28 | Col24A1 | Spintl | Cemip | Col11A1 | Eln | Papln | Elane
una lista de genes relacionados con la matriz extracelular con una expresion diferencial s
significativa (por ejemplo, Mmp28, Hyall, Col24al, Cemip, EIn). Los resultados de gRT-PCR U87+MSC
mostraron una tendencia a reducir la expresion de genes relacionados con la remodelacidn pret
de la matriz extracelular, como Mmp9, Mmp2, Timp1, Timp2 o Tgf-B, en el grupo U87 + U87 Vs Col24A1 | Col11A1 | Cemip | Eln Papln | Mmp28
MSCpret. Es de destacar que esta reduccion en los niveles de expresion se volvio U87+MSC
significativa para Timp1 (p <0,05). U87 vs Elane Spintl Cemip Eln Hyall | Mmp28
U87+MSC
A Luz polarizada Threshold pret
Tabla 1. Lista de genes relacionados con la remodelacién de la matriz extracelular que
o presentan un nivel de expresion diferencial significativo obtenida en el analisis de RNA-Seq.
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i Figura 2. Representacion grafica del nivel expresion de genes especificos obtenido por qRT-PCR de cada grupo
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g ] experimental. (A) Nivel de expresion del gen Mmp2, (B) Mmp9, (C) Timp1, (D) Timp2 y (E) Tgf-B. Se observd una
. tendencia a disminuir la expresion de los genes. Los datos corresponden a la media = SEM; n= 3. Para la comparacioén
0 | se uso la prueba T; p<0.05.
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