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Los Planctomycetes son un filo bacteriano Gram-negativo que ha sido objeto de estudio en numerosas
ocasiones por sus caracteristicas Unicas. En el pasado fueron considerados como un paso evolutivo intermedio
entre Procariotas y Eucariotas. Las pruebas de ARNr 16S sefialaron al filo Chlamydiae como su pariente mas
cercano, ambos son parte del Superfilo PVC y comparten un ancestro comun, asi como algunas de esas
caracteristicas Unicas. Estos dos clados de bacterias se dividen mediante un proceso de divisién no dependiente
de ftsZ; en su lugar, la mayoria de los miembros de estos filos se dividen mediante gemacidon o mediante un
proceso de fision binaria. Estos tipos de modelos alternativos de division celular no se comprenden
completamente debido a la complejidad de sus componentes y la cantidad de interacciones entre ellos. El
estudio de las diferencias que presentan estos modelos frente a los convencionales, y sus mecanismos
asociados, puede ser de utilidad para comprender la dinamica evolutiva del fendmeno de divisién celular y su
papel en una zona trascendental del arbol filogenético bacteriano.

Los resultados del mapeado
filogenético de la distribucion
taxondmica (presencia/ausencia)
de algunas de las 175 proteinas
objeto de estudio aparecen en la
figura 1. La totalidad de los
resultados pueden consultarse en
la Memoria final de este trabajo.

Através de Blastp, se realizd un analisis masivo de las secuencias de
proteinas relacionadas con los componentes de la division celular y
sus procesos asociados en dos filos, Planctomycetes y Chlamydiae.
Debido a la cantidad de datos, se codificaron scripts en Python a fin
de crear herramientas que permitieran filtrar y editar la informacion
de los archivos obtenidos en los analisis. Por ultimo, se realizé un
mapeo filogenético de la distribucion taxondmica
(presencia/ausencia) de las proteinas objeto de estudio en base a
aquellos datos significativos previamente seleccionados.

Alr
JAir_like

[ F— Estrella lausannensis

— Criblamydia sequanensis CRIB-18

Waddlia chondrophila strain ATCC VR-1470 WSU 86-1044
Samkania negevensis strain ATCC VR-1471Z

Candidatus Rhabdochlamydia sp. T3358

Chiamydiales bacterum SCGC AG-110-P3
Parachlamydia acanthamoebae stran UV7

Candidatus Protochlamydia nasgleriophila
Protochlamydia amoebophila strain UWE25
Neochlamydia sp. TUMEL
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hycisphaera sp
Phycisphaera mikurensis strain NBRC 102666 KCTC 22515 FYK2301M01
Umihaloglobus sulturiphius

Anagrohalosphaera lusitana

sakcampi

Candidatus Scalindua rubra

Candidatus Scalindua japonica

Kuenenia stuttgartiensis

Candidatus Jetterva caeni

Candidatus Brocadia sapporoensis

Candidatus Brocadia fuigida

Candidatus Brocadia sinca JPN1

Fuerstia marisgermanicae

Planctopirus imnophila strain ATCC 43296 DSM 3776 IFAM 1008 290 Planctomyces limnophilus
Gimesia maris DSM 8797

Rubinisphaera brasiliensis strain ATCC 49424 DSM 5305 JCM 21570 NBRC 103401 IFAM 1448 Planctomyces brasibensis
Planctomyces sp. SH-PL14

Planctomycetes bacterium KOR42

Planctomicrobium piriforme

Isosphaera palida strain ATCC 43644 DSM 9630 118

Tautonia sociabilis

Singulisphaera acidiphila strain ATCC BAA-1392 DSM 18658 VKM B-2454 MOB10
Aquisphaera giovannonii

Planctomyces sp. SH-PL62

Paludisphaera borealis

Blastopirellula marina DSM 3645

Blastopirellula cremea

Thermogutta terrifontis

bacterium HG15A2

Planctomycetaceae bacterum SCGC AG-212-F19

Fimbriiglobus ruber

Gemmata sp. SH-PL17

Gemmata obscurigiobus

Rhodopireliula baltica strain DSM 10527 NCIMB 13988 SH1

Planctomycetes bacterium K22 7
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Planctomycetes bacterium K23 9

Rhodopirellula maiorica SM1

Rhodopireliula sp. SMS0

Rhodopireliula sp. MGV

Pirellula staleyi strain ATCC 27377 DSM 6068 ICPB 4128 Pirella staleyi
Pirellula sp. SH-S6A

Roseimartima ulvae
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Planctomycetes bacterium FFO11L
Mariniblastus fucicola
Rubripireliula obstinata
Rhodopireliula sp. SWK7
Rhodopirellula sallentina SM41
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Figura 1.: mapeo filogenético de la distribucién taxonémica (presencia/ausencia) de algunas de las proteinas de la divisién celular y sus procesos asociados en dos filos emparentados: Chlamydiae, en la
seccion superior del arbol, y Planctomycetes, en la seccion inferior del mismo. Cada proteina tiene asociado un simbolo de un color, el simbolo relleno indica la presencia de la proteina en esa zona del
arbol filogenético, el simbolo vacio indica su ausencia.

REFERENCIAS

Rivas-Marin, E. Peeters, S.H. Claret Fernandez, L. Jogler, C. van Niftrik, S. Wiegand, S. Paul Devos, D. (2020) Non-essentiality of canonical cell division genes in the planctomycete Planctopirus limnophila.
Nature. Scientific Reports. doi.org/10.1038/s41598-019-56978-8

Rivas-Marin, E. and Paul Devos, D. (2018) The Paradigms They Are a-Changin’: past, present and future of PVC bacteria research. Antonie van Leeuwenhoek. Journal of Microbiology. 111:785-
istdoi.org/10.1007/s10482-017-0962-z

Wagner, M. Horn, M. (2006) The Planctomycetes, Verrucomicrobia, Chlamydiae and sister phyla comprise a superphylum with biotechnological and medical relevance. Curr Opin Biotechnol 17:241—
249




